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del Cancer arriba a Barcelona

Recentment s'ha creat el Consorci Internacional del Genoma del Can-
cer (ICGC, per les sigles en angles), amb I'objectiu de generar un cataleg
complet de totes les alteracions del genoma de cancers que tinguin relle-
vancia a escala clinica i social. La revista Nature presentava, el 15 d‘abril,
els participants i els projectes de I'lCGC, en que el professor Elies Campo
i el seu equip de I'Hospital Clinic - Universitat de Barcelona (UB) lideren
un projecte de leucémia limfatica cronica.

Els genomes de tots els cancers acumu-
len mutacions somatiques i, a més, també
acumulen més canvis epigenétics en com-
paracié amb cél-lules normals del mateix
organ. Estudis a gran escala en tumors
han mostrat que les mutacions sén abun-
dants i heterogenies. Davant aquestes evi-
déncies i l'aparici6 de noves tecnologies
d’ultraseqiienciacio, ha sorgit la necessi-
tat de coordinar la generaci6 de catalegs
de les anomalies genomiques (mutacions
somatiques) dels diferents tipus de can-
cer. L'ICGC és el projecte internacional en
genomica del cancer més important fins
avui i és una plataforma mundial que pre-
tén generar un cataleg complet de totes les
alteracions del genoma de cinquanta tipus
i subtipus de cancer amb rellevancia clini-
caisocial. El1 2008, el Ministeri de Ciéncia
i Innovacié (MICINN) va fer una crida a
presentar projectes que poguessin com-
plir els criteris per participar en I'TCGC.
El projecte presentat per Elies Campo, ca-
tedratic d’Anatomia Patologica i director
clinic del Centre de Diagnostic Biomedic
de I'Hospital Clinic - Universitat de Bar-
celona (UB), per a I'estudi de la leucemia
limfatica cronica (LLC), va ser I'inic selec-
cionat. Els aspectes més solids d’aquesta
proposta eren que la LLC és una de les
malalties neoplastiques més freqilients
en la poblacié occidental i que 'hospital
barceloni té una llarga tradici6 en l'estudi
d’aquesta malaltia.

Per dur a terme aquest projecte s’ha
creat un consorci estatal en que partici-
pen grups multidisciplinaris de diverses
institucions, sota la coordinacié de I'Hos-
pital Clinic. El projecte del genoma de la

LLC integra grups d’ambits com ara la
bioética, 'epidemiologia, la clinica, la pa-
tologia, la biologia molecular i cel-lular i
la bioinformatica. Alguns exemples sén
la Universitat d’Oviedo, I'Institut Catala
d’Oncologia, el Centre de Regulacié Geno-
mica, el Barcelona Supercomputer Center,
el Centre d’Investigaci6 del Cancer de Sa-
lamanca, el Centre Nacional d'Investigaci-
ons Oncologiques (CNIO), la Universitat
de Deusto i la Universitat de Santiago de
Compostel-la. Paral-lelament, un acord
entre el MICINN i la Generalitat de Cata-
lunya ha permes la creaci6 del Centre Na-
cional d’Analisi Genomica (CNAG). Situat
al Parc Cientific de la UB, el CNAG ha es-
tat concebut per impulsar la implantacio

El professor Elies Cmpo treballant al seu des-
patx de I'Hospital Clinic de Barcelona.

de les noves generacions de tecnologies de
seqiienciaci6 a Espanya. La fase inicial del
Centre té per objectiu assegurar la parti-
cipacié amb exit del nostre pais a 'TCGC.

El projecte tracta, en primer lloc, d’es-
tablir un cataleg exhaustiu de les mutaci-
ons que poden influir en el desenvolupa-
ment i la progressi6 de la LLC i en 'efica-
cia de tractaments especifics o bé de re-
sistencia a aquests. Els investigadors s6n
conscients que no sera facil distingir entre
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les que poden ser mutacions ocasionals
—sense una influéncia directa en la biolo-
gia del tumor— i les que tenen un paper
funcional directe; tanmateix, totes poden
ajudar a elucidar possibles mecanismes
mutants. L'objectiu és que tota aquesta
informaci6 pugui donar lloc a millors bi-
omarcadors per al diagnostic, el pronos-
tic i la monitoritzaci6 de la malaltia, i per
dissenyar nous tractaments més especifics
dirigits a aquestes alteracions. Els resul-
tats no s’han fet esperar. Recentment, s’ha
anunciat la finalitzaci6 de la seqiienciaci6
dels cinc primers genomes complets de
LLC. Tot i que encara és molt d’hora per
treure’n conclusions, s’ha vist que el nom-
bre de mutacions, tot i ser globalment molt
alt, sembla inferior al que s’ha observat en
alguns tumors solids i linies cel-lulars. En
aquests moments, s’estan estudiant els
patrons d’aquestes mutacions per veure
si es poden esbrinar mecanismes concrets
i si coincideixen en vies comunes. En un
futur immediat es vol abordar I'estudi de
mostres d’afectats membres de la matei-
xa familia. Tots aquests resultats poden
ajudar a proporcionar una terapia més
personalitzada als pacients. Alhora, el des-
cobriment de mutacions en gens que per-
tanyin a una via comuna pot donar lloc al
desenvolupament de farmacs centrats en
aquesta via concreta.

Pero, aquestes eines de seqiienciacid
d*altima generaci6 es podran usar amb fi-
nalitat diagnostica en el futur? Tot apunta
que aixo sera possible a curt termini. La
comunitat medica considera que hi ha pro-
blemes clinics que es podran resoldre més
facilment en disposar d’aquestes eines. Ja
hi ha algunes propostes concretes per apli-
car-les a alguns aspectes assistencials con-
crets. Els costos sén cada cap més baixos i
ja es desenvolupen eines d’analisi que faci-
liten la interpretaci6 dels resultats. |

1. Becaria postdoctoral de la Fundacié Alexander von
Humboldt (http://www.humboldt-foundation.de). La
informacié d’aquest article prové d’entrevistes perso-
nals amb el professor Campo i el doctor Jares.



